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Резюме. Проведены исследования генетических 

маркеров (COI и ITS2) представителей рода Plebejus. 

Результаты свидетельствуют о симпатричном обитании 

на юге Европейской части России P. maracandicus и P. 

argyrognomon. Показаны значимые различия между P. 

pylaon, P. sephirus, P. zephyrinus и P. zephyrinus ordubadi. 

Уровень различий в первичных последовательностях 

мтДНК не позволяет рассматривать ordubadi в качестве 

подвида P. zephyrinus и может свидетельствовать о 

самостоятельном видовом статусе этого таксона.

Abstract. The authors studied COI and ITS2 genetic 

markers in specimens of genus Plebejus. The results 

reveal sympatric habitation of P. maracandicus and P. 

argyrognomon in South of European Russia. Significant 

differences between P. pylaon, P. sephirus, P. zephyrinus and 

P. zephyrinus ordubadi are shown. Level of distinctions in 

primary sequences of mtDNA does not allow to consider 

ordubadi as subspecies P. zephyrinus and can also testify 

on the independent specific status of this taxon.

Классические морфологические, а также 

генитальные методы анализа зачастую не позволяют 

однозначно обозначить таксономическую 

принадлежность многих представителей семейства 

голубянок (Lycaenidae). При характеристике фауны 

одних и тех же территорий разные авторы зачастую 

не могут прийти к единому мнению относительно 

видового состава, либо определяя таксономическую 

принадлежность одних и тех же популяций к различным 

видам, либо даже игнорируя самостоятельность 

отдельных таксонов видового ранга. Например, 

наличие вида Plebejus maracandicus (Erschoff, 1874) 

на юге Европейской части России [Tuzov et al., 2000; 

Страдомский, 2005] игнорируется некоторыми 

авторами [Gorbunov, 2001; Tshikolovets, 2003], 

которые относят экземпляры P. maracandicus к виду P. 

argyrognomon (Bergstrasser, 1779). Также на настоящее 

время неясен и спорен вопрос статуса ряда таксонов 

подрода Plebejides Sauter, 1968 рода Plebejus, обитающих 

на юге России и Северном Кавказе: P. pylaon (Fischer 

von Waldheim, 1832); P. sephirus (Frivaldzky, 1835) и P. 

zephyrinus ordubadi (Forster, 1938) [Tuzov et al., 2000; 

Gorbunov, 2001; Tshikolovets, 2003].
В последнее время активно развиваются 

молекулярно-генетические подходы к изучению 

таксономии и филогении биологических объектов, 

в том числе и голубянок. К сожалению, подобные 

исследования рода Plebejus на настоящий момент в 

значительной степени малочисленны и фрагментарны. 

В этой связи, для объективной трактовки 

таксономической принадлежности некоторых 

голубянок этого рода, обитающих на юге России, нами 

был проведен комплексный анализ двух генетических 

маркеров представителей Plebejus: митохондриального 

– COI и ядерного – ITS2.

Методы исследования 

Материал. P. pylaon: ♂, Russia, Belokalitvensky distr., Rostov-on-
Don region, 19.05.2009, B. Stradomsky; 

P. sephirus: ♂, Russia, Gonachkhir (1900 m), Karachaj-Cherkesia, 
10.08.2007, B. Stradomsky; 

P. zephyrinus ordubadi: ♂, Russia, Chach-Chach (720 m), Dagestan, 
31.05.2007, V. Tikhonov; 

P. maracandicus caspicus: ♂, Russia, Dugino, Azov, Rostov-on-Don 
region, 10.07.2008, B. Stradomsky; 

P. argyrognomon: ♂, Russia, Belokalitvensky distr., Rostov-on-Don 
region, 14.06.2008, B. Stradomsky.

Параметры методов выделения ДНК, амплификации 

и секвенирования описаны в работах [Водолажский, 

Страдомский, 2008a, b].

Отличия первичных нуклеотидных последовательностей 

определялись количественно, с использованием 

параметрической модели Kimura-2 [Kimura, 1980], и 

графически представлялись в виде ME - кладограммы. 

Полученные последовательности митохондриальной и 

ядерной ДНК представлены в международной базе GenBank 

(accession №№ HM159431-HM159435, HM175708-HM175712).

В качестве сравнительных данных использовались 

последовательности гена COI, приведенные в GenBank: 

FJ663946, FJ663950, FJ663972, HQ005001.

Внешней группой при построении филогенетических 
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моделей служили нуклеотидные последовательности COI 

и ITS2 экземпляра Polyommatus icarus (Rottemburg, 1775), 

идентификационный музейный номер ILL041 (accession №№ 

GenBank FJ428822, GQ885165).

Результаты и обсуждение

Результаты исследования свидетельствует о том, 

что изученные таксоны рода Plebejus четко разделяются 

по обоим генетическим маркерам на две обособленные 

группы, соответствующие подродам Lycaeides Hübner, 

1819 и Plebejides (Рис). 

В составе подрода Lycaeides отмечено два изученных 

вида: P. argyrognomon и P. maracandicus. Эти виды 

образуют самостоятельные ветви на ME-кладограмме и 

характеризуются значимыми различиями между собой 

и по митохондриальному, и по ядерному генетическим 

маркерам. В то же время, различия в гене COI между 

номинативным подвидом P. maracandicus из Средней 

Азии и подвидом P. maracandicus caspicus, обитающим на 

территории Европейской части России, незначительны 

и составляют лишь 0.2%, что свидетельствует лишь о 

подвидовом статусе P. maracandicus caspicus. Наряду с 

этим, различия в последовательностях гена COI между 

P. argyrognomon и P. maracandicus составляют 1.8%, 

что явно свидетельствует о самостоятельности этих 

видов. Таким образом, полученные данные однозначно 

свидетельствуют о симпатричном обитании на 

территории Европейской части России P. maracandicus 

и P. argyrognomon.

Исследование генетических маркеров 

представителей Plebejides убедительно показало, что в 

составе этого подрода на изученной территории можно 

различать три самостоятельных таксона – P. pylaon, P. 

sephirus и P. zephyrinus ordubadi, значимо различающихся 

между собой как по митохондриальным, так и по ядерным 

последовательностям ДНК. Напротив, различия по 

гену COI экземпляров P. pylaon из Европейской части 

России и Средней Азии (северо-восточный Казахстан) 

весьма незначительны (0.5%) и свидетельствуют о 

принадлежности этих экземпляров к одному виду. 

Аналогичные минимальные внутривидовые различия 

(0.2%) выявлены и между экземплярами P. sephirus, 

обитающими на Северном Кавказе и в Центральной 

Европе (Румыния).

Весьма неожиданными оказались результаты, 

характеризующие таксон ordubadi. Данный таксон 

большинство исследователей считает подвидом 

ирано-среднеазиатского вида P. zephyrinus [Tuzov et 

al., 2000; Львовский, Моргун, 2007]. В то же время, по 

последовательности ДНК генетического маркера COI 

P. zephyrinus ordubadi значимо отличается не только от 

P. pylaon и P. sephirus, но и от экземпляра P. zephyrinus 

из Средней Азии. Отличие от P. zephyrinus составляет 

3.3%. Такой уровень несовпадений в первичных 

последовательностях ДНК не позволяет рассматривать 

ordubadi в качестве подвида P. zephyrinus и может 

свидетельствовать о самостоятельном видовом статусе 

этого кавказского таксона. 
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